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Introdugao

As abelhas sem ferrao, objeto de estudo de
Fierro et al. (2012), desempenham papel
essencial na polinizagdo, mas sofrem
ameagas como mudangas climaticas e
pesticidas. No Brasil, as abelhas Jatai, do
género Tetragonisca, incluindo T. angustula e
T. weyrauchi (Silveira, Melo, Almeida, 2002),
sdo comuns e valorizadas pelo mel comercial
e adaptacdo urbana. Francisco et al. (2016)
revelaram baixa dispersdo, resultando em
cruzamentos interpopulacionais e menor
diversidade genética. Santiago et al. (2016)
apontam semelhangas genéticas entre
populagdes selvagens e cativas, com menor
variabilidade nas ultimas, possivelmente
devido ao transporte de alelos via machos.
Dentro desse contexto, com o presente
estudo se objetiva estudar o grau de
variabilidade genética em individuos da
espécie Tetragonisca angustula
coletaddiante coletados em diferentes pontos
do municipio de Barretos, SP. Esses dados
indicam se ha mais de uma unica populagao
nessa localidade, ja que ¢é possivel se
verificar uma crescente fragmentagdo dos
ambientes naturais, especialmente devido a
expansdo da monocultura de cana-de-
acucar.

Objetivos

O objetivo do presente estudo foi analisar o
grau diversidade genética das abelhas Jatai
no municipio de Barretos, SP. Este trabalho
envolveu a coleta de espécimes, realizacao
eletroforese para deteccao de proteinas totais
e subsequente avaliacdo da diversidade
genética intrapopulacional e interpopulacional
de T. angustula no municipio de Barretos, SP.
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Materiais e Métodos

Neste estudo, as amostras consistiram de 6
individuos coletados em 6 diferentes pontos
do municipio de Barretos, SP (figura 1) a
partir de ninhos tanto em ambientes silvestres
quanto urbanos. Os individuos coletados
foram macerados em tampéo Tris HCI pH 6,3
com glicerol a 10% e azul de bromofenol a
2%. Apos centrifugacao foi aplicada ao gel
uma amostra do sobrenadante de 10yl e em
seguida submetidas a eletroforese em géis de
poliacrilamida (SDS-PAGE) a 10%, por 2
horas a 160V. Apds a corrida eletroforética,
0s géis eram submetidos a uma coloragao
com Comassie Blue RR por 1 hora e
descorados posteriormente para contraste
das bandas em solugdo descorante (acido
acético, metanol e agua na proporgéo de
3:3:1 v/v). O padrao de bandas de proteinas
totais era entdo visualizado em
transiluminador de Iluz branca. Para as
analises de diversidade genética os dados
das eletroforeses foram convertidos em uma
matriz binaria (0 e 1) e entdo submetidos ao
software GENES (Cruz, 2016), no qual foram
obtidos os valores heterozigosidade, AMOVA
(Excoffier, 1992), coeficiente de similaridade
de Jaccard, de dissimilaridade e grau de
agrupamento entre os individuos.
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FIGURA 1. A: localizagado do municipio de
Barretos, SP. B: pontos de coletas das amostras
de T. angustula dentro do municipio de Barretos.
(proprio autor).

Resultados e Discussao

Com as eletroforeses pudemos constatar a
presenca de 8 bandas de proteinas totais,
com polimorfismo variavel. A
heterozigosidade observada nos lécus
polimorficos variou de 0,36 a 1,00 com média
de 0,28 e a heterozigosidade esperada variou
entre 0,49 a 0,78 com média de 0,55. O indice
de fixagcdo médio entre l6cus (0,002) ndo foi
significativamente diferente de zero. Analises
anteriores obtidas por Francisco et al. (2016)
mostraram indice superior que também
indicava baixa estruturagao para populag¢des
dessa espécie em suas analises.

Resultados da AMOVA mostram que 71,33%
da variabilidade genética nos individuos é
decorrente de variacdo interpopulacional; e
que 28,67% da variagdo €& de origem
intrapopulacional. Esse dado mostra que ha
mais variagado entre as populacdes do que
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dentro delas e indica uma distribuicao
geografica adequada a manutengao dessas
populagdes a longo prazo. Além disso,
observa-se uma concordancia parcial (porque
nao € tdo acentuada) com a baixa variagéo
intrapopulacional observada para
himenodpteros eusociais conforme mostrado
por Pamilo et al. (1978).

A andlise dos valores de
dissimilaridade (indice complementar ao
coeficiente de Jaccard, utilizado neste estudo
por se tratar de marcadores dominantes)
mostrou baixa variagdo, mostrando que os
individuos amostrados podem ser
considerados como sendo de uma Unica
populagao (figura 2). Dados semelhantes
foram obtidos por Stuchi et al (2008), quando
analisaram por meio de marcadores
isoenzimaticos 16 colénias de T. angustula
oriundas do Parana e de Sao Paulo, bem
como Nicolin (2004) ao estudar populagbes
urbanas e rurais em um municipio do Parana,
nos quais foram observados parametros mais
dissimilares para outros conjuntos
populacionais.
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FIGURA 2. Anadlise grafica da similaridade
genética entre os individuos coletados de T.
angustula, obtida a partir do software GENES.

Em estudos posteriores pretendemos ampliar
a amostragem, tanto em relagdo ao numero
de individuos quanto a distribuicao geografica
das coletas. Dessa forma sera possivel se
verificar se o grau de uniformidade genética
visto no presente estudo se repete ou se ha
diferenca. Para isso serdo utilizados outros
conjuntos de marcadores, baseados no DNA
dos animais.
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Conclusoes

No presente estudo verificamos um baixo
grau de variagao genética entre os individuos
amostrados, indicando somente uma
populacdo para Tetragonisca angustula no
Municipio de Barretos, SP.
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